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La contaminacio fecal humana i també la dels animals de granja (ovelles, vaques, porcs i aviram) representa una font important de
degradacio de l'aigua, i aporta grans quantitats de patogens. Tradicionalment s'han dedicat molts esforcos a aconseguir una bona
gualitat de l'aigua, pero de fet, és tant o0 més important poder identificar I'origen de la contaminacio per poder aixi dissenyar estrategies
de remediacié a mida. La deteccio i quantificacio de virus especifics d'humans i d'animals, principalment de les families Adenoviridae,
Polyomaviridae i Parvoviridae, permet tracar l'origen de la contaminacio ja que aquests virus sén molt prevalents i especifics d'especie,
resistents als processos d'inactivacio i alhora son excretats per bona part de la poblacio a la femta o l'orina. La deteccio i quantificacio
d'aquests virus, requereix de processos previs de concentracio en volums petits (1-10mL). Al Laboratori de Virus Contaminants d‘Aigua
| Aliments de la Universitat de Barcelona, s'ha desenvolupat un metode cost-efectiu basat en la floculacio de les particules viriques amb
llet descremada i posteriorment quantificacio mitjancant eines moleculars especifiques (PCR guantitativa).
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A Europa, gairebé
1 de cada 3 brots
de gastroenteritis,
relacionats amb
I’aigua, van ser
causats per virus
(ENHIS, 2009)
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La deteccid de VIRUS es pot utilitzar com a EINA per a identificar I'Origen de la contaminacio
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Aplicaci6é: Contaminacio de 4 pous amb nitrats.
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Participants: Laboratori de Virus Contaminants d’Aigua i Aliments de la UB i Jose Fraile, Teresa Garrido i Antoni Munné de I'ACA.

Objectiu: Determinar 'origen de [a contaminacié mitjangant [a concentracié i quantificacio de particules viriques.

1-Recollida de 5 mostres de 10

litres d’aigua per pou
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2-Concentracio mitjancant

floculacidé amb llet descremada

3-Deteccid i quantificacio de les particules viriques amb PCRs quantitatives

especifigues (QPCR) i confirmacio mitjancant

PCRs niuades (nNPCR); (GC/L= copies genomiques per litre)

Resultats: Es van poder identificar contaminacio fecal bovina i porcina a dos pous situats a prop de granges de vaques i porcs respectivament.
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Més informacio a: http://www.ub.edu/microbiologia_virology/index.en.html




